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Panstwowy Instytut Weterynaryjny — Panstwowy Instytut Badawczy w Putawach

Wyniki analiz genetycznych szczepu wirusa HPAI H5N8 wykrytego w Polsce
w dniu 24.11.2020 r.

Analiza catego genomu szczepu wirusa grypy HSNS wykrytego w Polsce potwierdza jego
wysoki stopien podobienstwa do szczepéw wirusa HPAI HSN8 wystepujacych aktualnie w Europie, co
jednoznacznie wskazuje na ich wspolne pochodzenie. Uzyskane wyniki nie pozwalaja jednak
na precyzyjne okreslenie obszaru geograficznego, z ktérego wirus trafit do Polski, gdyz identyczny
poziom podobienstwa genetycznego wystepuje zarowno W sekwencjach wiruséow wykrytych
w panstwach lezacych na zachod od Polski (tzn. w Niemczech, Danii, Belgii, Holandii, Wielkiej
Brytanii), jak rowniez na wschod od naszego kraju (Rosja). Z uwagi na liczne przypadki zakazen
u ptakow dzikich w Europie, nalezy je uzna¢ za najbardziej prawdopodobny wektor wprowadzenia
wirusa. Wyniki przeprowadzonych badan wskazuja réwniez, ze aktualna sytuacja nie ma zwigzku
z epidemig HPAI H5N8 w Europie w sezonie 2019/2020.

Badania nad identyfikacja molekularnych markeréw zagrozenia zdrowia cztowieka (miejsca
wigzania receptorow, intensywnos$¢ replikacji w komorkach ssakow) nie wykazaty, aby wykryty w kraju
wirus HSN8 posiadat cechy wskazujace na zwigkszona zakaznos$¢ oraz patogennos¢ dla ludzi i pod tym
wzgledem nie r6zni si¢ od innych wirusow wykrywanych aktualnie w Europie.

Ryc. 1. Analiza filogenetyczna szczepdw wirusa HPAI HS w oparciu o gen hemaglutyniny (czerwona czcionka
zaznaczono wirus H5N8 z Polski)

Alchicken/Netherlands/20017694-004/2020(H5N8)
Alchicken/England/030720/2020(H5N8)
A/mute swan/Netherlands/20015931-001/2020(H5N8)
A/Cygnus olor/Belgium/11956 001/2020 (H5N8)
A/Eurasian Wigeon/Netherlands/7/2020(H5N8)
Albarnacle goose/Germany-SH/AI02167/2020(H5N8)
Algoose/Russian Federation/Kurgan/1345-25/2020 (HSN8)
Alchicken/Netherlands/20017639-001/2020(H5N8)
Albarnacle goose/Denmark/14138-1/2020-11-04(H5N8)
Alchicken/Poland/448/2020(H5N8)
79 A/mallard/Italy/20VIR7139-73/2020(H5N8)

L— ArTurkey/Sweden/SVA201114SZ0001/20KN303106/2020(H5N8)

Adomestic goose/Kazakhstan/1-248 2-20-B/2020(H5N8)
Alduck/Russian Federation/Saratov/1578-2/2020 (H5N8)
78 — A/Gallus gallus/Belgium/12168 002/2020(H5N5)
! Albuzzard/Germany-MV/AI02166/2020(H5N5)
Aldomestic duck/Kazakhstan/1-274-20-B/2020(H5N8)
L A/domestic goose/Kazakhstan/1-242 2-20-B/2020(H5N8)
A/duck/Russian Federation/Omsk/1328-2/2020(H5N8)
[ A/duck/Chelyabinsk/1207-1/2020(H5N8)
74 Alchicken/Netherlands/20016978-001/2020(H5N8)
Alchicken/Russian Federation/Omsk/1680-10/2020(H5N5)
L— A/goose/Russian Federation/Omsk/1680-6/2020(H5N5)
___— Avperegrine falcon/Denmark/13776-1/2020-10-30(H5N5)(H5N5)
81 .- A/mute swan/Kazakhstan/1-267-20-B/2020(H5N8)
% Agreylag goose/Netherlands/20016879-001/2020(H5N8)
Alchicken/Netherlands/20016597-026030/2020(H5N8)
Albarnacle goose/Netherlands/20016935-002/2020(H5N8)
Aleurasian teal/Netherlands/20016896-013/2020(H5N1)
Algreylag goose/Netherlands/20016582-004/2020(H5N1)
A/Eurasian Wigeon/Netherlands/5/2020(H5N1)
A/Eurasian Wigeon/Netherlands/1/2020(H5N1)
A/Eurasian Wigeon/Netherlands/4/2020(H5N1)

\‘ Alchicken/Irag/1/2020(H5N8)
A/Mallard/Hungary/1574a/2017(H5N8)
Adomestic duck/Germany-MV/R9764/2016(H5N8)

Aturkey/Poland/285/2017(H5N8)

91 Aturkey/Poland/192/2017(H5N8)

L AMulard Duck/Hungary/59163/2016(H5N8)
Alturkey/Poland/83/2016(H5N8)
Adomestic goose/Poland/33/2016(H5N8)
A/mute swan/Czech Republic/1296-17 1/2017 (H5N8)
98 | A/great crested grebe/Tyva/34/2016(H5N8)
Alblack-headed gull/Tyva/41/2016(H5N8)
Alturkey/ltaly/17VIR538-1/2017(H5N8)
Alchicken/South Africa/443397/2017(H5N8)
Alchicken/Zimbabwe/Al4935/2017(H5N8)
Alchicken/South Africa/441587/2017(H5N8)
Aostrich/South Africa/002/2017(H5N8)
A/Ostrich/South Africa/S2017/08 0046 P3/2017(H5N8)
A/Geese/South Africa/S2017/08 0558 P2/2017(H5N8)

Alchicken/South Africa/448475/2017(H5N8)
ﬁ)strichlsouth Africa/17080046/2017(H5N8)
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Alchicken/South Africa/17080561/2017(H5N8)
Alchicken/South Africa/449300/2017(H5N8)
A/guinea fowl/Nigeria/OG-GF11T 19VIR8424-7/2019 H5N8(H5N8)
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Opracowal: dr hab. Krzysztof Smietanka prof. instytutu,
kierownik KLR ds. grypy ptakow PIWet-PIB w Putawach

Dziekujemy laboratoriom generujgcym i przesytajgcym sekwencje wirusdw grypy do bazy danych GISAID EpiFlu.
We acknowledge the Originating laboratories providing the specimens, and the Submitting laboratories generating sequences to GISAID EpiFlu Database.



